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Anlass der Arbeit

e Archaea und Bakteria :

gemeinsamer Vorfahr; ja oder nein?
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* Kyoto Protokoll:

— Neuseeland besitzt eine grofRe
Agrarwirtschaft (Schafe und
Kihe)

— Reduktion des Treibhausgases
Methan

* Forschung:

— Inhibitoren zur Reduzierung der
Methanproduktion
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Anlass der Arbeit

* |dentifikation der Epimerasen, hinsichtlich ihrer Rolle in der

Pseudomureinsynthese
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Angewandte Methoden

1. Mikroorganismen 2. PCR 3. TOPO cloning

>

pET100/D-TOPO®

5764 bp

e

http://www.biologie.uni-regensburg.de/Mikrobio/ http://hydrologyl.nmsu.edu/teaching/soil69
Thomm/Arbeitsgruppen/wirth.htm&docid=EGWn 8/Student_Reports/bcrthermcycler/

AfNQmM3zeSM&imgur pcr_files/image002.jpg

6. Analyse 5. Enzymeassays/HPLC 4. Kristallographie

UDP-NAc-glucosamine standard
(6.85 min)
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Ergebnisse

e Erfolgreiche Klonierung des pET 100D vectors in 8 von 9 Proben
* Expression fur alle 8 Proben, jedoch nur 4 mit l6slichem Protein
—> Optimierung der Transformation
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SDS-PAGE for soluble expressed proteins.

Mth 837 additive screen at pH 7.5.

* Kristallographie (sitting drop und hanging drop )
—> Optimierung der erhaltenen Kristalle mittels Konditionsanderungen

* minimale Detektion von Aktivitat bei den Enzymeassays; HPLC weist
hohere Aktivitat auf



Endergebnisse
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Konstruktion des phylogenetic tree )
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— Neighbour Joining of MEGA 4
(Tamura, Dudley et al. 2007)
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Enzymgruppen und deren
vermeintliche Funktion
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Aussagen Uber den ersten Schritt der
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Erfahrungen und Ratschlage

e gute Vorbereitung durch Praktika und Vorlesungen
* Selbstandiges und eigenverantwortliches Arbeiten
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